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Qu'est-cequele Matrix Profile?

Principe du glissement de fenêtre

Détection d’une anomalie (discord)
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Dépliagedes spectres 2



• Le calcul de la distance euclidienne ent re chaque

sous-séquence et  t outes les aut res.
• La récupérat ion des distances minimales avec 

leurs indices correspondants.

Analyse stat ist ique de la sér ies de distances minimales :

• Test  de normalit é (Anderson-Dar ling) 

• Seuil N ou IQR → détect ion des anomalies

Méthodologied’analyse
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Resultat pour la selection des pixels horizontalement
• Une ligne de pixels de dimensions (1135, 216) a été ext rait e d’une image HS
• Un total de 244 161sous-séquences ont été générées (taille de f enêt re : 1000, pas = 1)
• Seuil IQR appliqué : 0,354
• Nombre de sous-séquences anormales détectées : 23 079
• Pourcentage d’anomalies : 9,45 %
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Resultat pour la selection des pixels verticalement
• Une ligne de pixels de dimensions (400, 216) a été ext rait e d’une image HS
• Un total de 86401sous-séquences ont été générées (taille de f enêt re : 1000, pas = 1)
• Seuil IQR appliqué : 5641,124
• Nombre de sous-séquences anormales détectées : 1199
• Pourcentage d’anomalies : 1,4 %
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Comparaison des algorithmes

L’algor it hme Brute de Nearest  Neighbors de la bibliothèque Scikit -learn 
const it ue le meilleur compromis, of f rant à la f ois :

• une f orte cohérence avec les méthodes les plus précises (BallTree, 
KDTree, AAMP).

• un temps d’exécut ion raisonnable et  opt imisé.

Méthode 1 Méthode 2 % Indices 
identiques

% Distances 
identiques le temps (s)

BallTree KDTree 99.96 % 100.00 % 72,17%

BallTree Brute 95.13 % 100.00 % 1,41%

BallTree AAMP 96,66% 100.00 % 45,98%

BallTree STUMP 50.66 % 60.25 % 0,65%
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Merci 
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